H2 2.05 172 111 0.25 1.07 0.64 1.62 2.56 1.70
H3 143 177 3.30 3.78 3.36 2.72 101
H4 1.07 1.04 219 2.80 1.96 2.00 1.80 1.85 2.04
H5 1.05 1.03 1.05 119 0.75 115 1.49 2.83 0.67
H6 0.65 0.66 1.46 1.27 512 2.39 2.67 5.16 4.22
H7 0.30 0.38 3.06 4.26 3.07

H8 0.93 0.89 2.29 2.55 2.07 251
H9 0.40 0.49 2.58 2.14 2.80

H10 0.65 0.59 0.80 0.75 0.77 1.07 1.84 2.32 3.57 1.99
H11 0.83 1.04 157 1.27 0.98 1.55 2.20 2.57 2.78

H12 0.85 0.85 0.76 0.79 0.85 0.96 1.50 1.10 0.45
H13 0.32 0.25 0.24 0.26 1.32 2.34

H14 1.35 1.09 0.99 145 157 2.09

H15 0.74 0.53 1.09 1.89 0.38
H16 0.20 0.25 1.07 141

H17 0.11 0.12 119 118 0.91

H18 0.26 0.27 041 0.38 0.40 043 0.39 111 0.84 0.82 0.96
H19 0.34 0.29 0.23 0.36 0.29 0.28 0.22 1.10 0.62 0.65

H20 0.20 0.21 0.15 0.32 0.19 0.22 0.21 0.31 0.50 0.49




